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дидатами для изготовления опытных партий 
комбинированных ассоциированных вакцин, 
что позволит достичь более высокого уровня 
специфической профилактики данного забо-
левания. 
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МОНИТОРИНГ ВОЗБУДИТЕЛЕЙ РЕСПИРАТОРНЫХ БОЛЕЗНЕЙ КРУПНОГО РОГАТОГО СКОТА
  В МЕЛКИХ МОЛОЧНЫХ ХОЗЯЙСТВАХ
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  Представлены  результаты  молекулярно-генетических  и  бактериологических  исследова-
ний  1629  проб  биологического  материала  от  крупного  рогатого  скота  разных  возрастных
групп  с  респираторными  заболеваниями,  поступивших  из  мелкотоварных  молочных  хозяйств
Сибири.  Показано  участие  в  возникновении  респираторной  патологии  широкого  спектра  ви-
русных и бактериальных патогенов как в моноварианте, так и в различных сочетаниях.
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The results of molecular genetics and bacteriological studies of 1629 samples of biological mate-

rial from cattle of different age groups with respiratory diseases received from small-scale dairy farms 
in Siberia are presented. It has been shown that a wide range of viral and bacterial pathogens are in-
volved in the development of respiratory pathology, both in monovariant and in various combinations. 

Keywords: cattle; viruses; bacteria; respiratory complex; respiratory diseases 
 

Респираторные болезни занимают ве-
дущее место в структуре патологий крупного 
рогатого скота, представляя серьезную угрозу 
эпизоотическому благополучию. Данные бо-
лезни характеризуются мультифакторной 
этиологией, объединяющей комплексное 
воздействие ассоциаций патогенных микро-
организмов, физиологического статуса орга-
низма хозяина и стрессовых факторов окру-
жающей среды. Вирусы играют важную роль в 
развитии комплекса респираторных болез-
ней, предрасполагая паренхиму легких жи-
вотного к бактериальной инфекции, вызывая 
прямое повреждение слизистой оболочки ды-
хательных путей и подавляя защитные меха-
низмы животного против бактерий, которые 
являются комменсальными обитателями  
верхних дыхательных путей [8, 9]. Основными 
вирусами, вызывающими комплекс респира-
торных болезней, являются вирусы: герпеса 1 
типа (BоHV-1), парагриппа-3 (BPIV-3), респи-
раторно-синцитиальной инфекции (BRSV), 
вирусной диареи-болезни слизистых оболо-
чек трех видов (BVDV), коронавирусной ин-
фекции (BCoV), герпеса 4 типа (BоHV-4) круп-
ного рогатого скота, поскольку они способны 
вызывать у восприимчивых животных респи-
раторные болезни в моноварианте, а сочета-
ние с другими патогенами приводить к зна-
чительному усилению тяжести их течения [3, 
4, 7]. Вирусные инфекции снижают иммуни-
тет крупного рогатого скота, открывая путь 
для вторичных бактериальных заболеваний, 
часто вызванных условно-патогенной микро-

флорой дыхательных путей [5]. 
Клинические признаки заболевания при 

смешанных респираторных инфекциях не 
позволяют установить диагноз и определить 
возбудителей. Идентификация патогенов, во-
влеченных в возникновение вспышки респи-
раторного заболевания, является важным 
условием для определения эффективных мер 
борьбы с ним [2, 6]. 

Методика исследований. Исследова-
ния проводили в 2015–2024 гг. Пробы биома-
териала отбирали от больных и павших жи-
вотных с признаками респираторных болез-
ней из 59 мелких молочных товарных ферм 
Новосибирской, Тюменской, Томской, Кеме-
ровской, Омской областей, Алтайского и 
Красноярского краев с поголовьем до 300 
дойных коров и продуктивностью 3000–
4000 л молока, в которые в последние не-
сколько лет не происходило ввода новых жи-
вотных и не проводилась специфическая 
профилактика. Всего исследовали 1629 проб 
биоматериала от животных разных возраст-
ных групп.  

Геномы BoHV-1, BVDV1, BVDV2, BVDV3, 
BRSV, BCoV, BoHV-4 и BPIV-3 выявляли при 
помощи разработанной нами мультиплекс-
ной тест-системы на основе ПЦР на амплифи-
каторе CFX96 Touch (Biorad, США) [1]. Бакте-
рии выделяли на искусственных питательных 
средах и идентифицировали общепринятыми 
методами. 

Результаты исследований и их          
обсуждение. В результате проведенных ис-
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следований установили присутствие широко-
го спектра вирусов респираторного комплек-
са в 47,1 %, а бактерий – в 88,7 % проб биома-
териала. 

Возбудители ВД-БС КРС были обнару-
жены в 232 пробах (14,2 %) и были представ-
лены BVDV1 (11,2 %), BVDV2 (2,1 %), BVDV3 
(0,9 %). На втором месте по частоте выявле-
ния находился BoHV-4 (9,5 %). Вирус ИРТ КРС 
детектировали в 8,3 % проб, КВИ КРС – в 
6,3 %, BPIV-3 и BRSV – 4,7 и 4,1 % проб биома-

териала соответственно. 
Среди бактериальных агентов наиболее 

часто выделяли Pasteurella multocida (22,9 %), 
Salmonella spp. (19,5 %) и Mannheimia 
haemolytica (18,5 %). Escherichia coli обнару-
жена в 10,0 % исследованных проб, 
Streptococcus pneumonia – в 6,5 %, Histophilus 
somni – в 6,3 %, а Trueperella pyogenes – в 
5,0 % исследованных проб биоматериала    
(рисунок). 

 

 
Рисунок – Частота выявления инфекционных агентов при вспышках респираторных                

болезней КРС на мелких товарных фермах Сибири в 2015-2024 гг. 

 

Для изучения особенностей этиологиче-
ской структуры респираторных болезней 
проанализировали частоту выявления ин-
фекционных агентов у животных разных воз-
растных групп: телят до 10 дней (n=250), 11–
30 дней (n=370), 1–3 мес. (n=382), 4–6 мес. 
(n=220), старше 6 мес. (n=112) и коров и нете-
лей (n=295). 

При оценке возрастных особенностей 
этиологической структуры респираторных 
болезней установили, что среди телят чаще 
регистрировали ВД-БС КРС (10,5 %), при этом 
был наиболее распространен BVDV1 (7,6 %). 
Среди коров также часто диагностировали 
ВД-БС КРС (13,5 %), частота выявления BVDV1 
составила 9,5 %. BVDV1 реже выявляли у те-
лят до 10 дней (6,0 %), у более старших телят 
вирус регистрировали в 7,3–8,6 % проб.  

BVDV2 в пробах от телят и коров выяв-
ляли примерно на одинаковом уровне – 2,2 и 
2,0 % соответственно. В зависимости от воз-

раста частота выявления менялась незначи-
тельно (2,0–2,1 % у телят с рождения до 3 
мес., 1,8 % у телят 4–6 мес. и 3,6 % у телят 
старше 6 мес. 

Инфицирование животных BVDV-3 в 
мелких хозяйствах было связано с заносом 
возбудителя в стадо через вакцинацию кон-
таминированной вакциной. Вирус выявляли у 
телят старше 1 мес. в 1,1–1,8 % проб, среднее 
значение 0,7 %, а у коров – в 2,0 % проб. Вирус 
РСИ КРС выявляли в пробах от телят 11–30 
дней (3,2 %), 1–3 мес. (6,0 %), 4–6 мес. (5,9 %), 
старше 6 мес. (4,5 %), итого в среднем среди 
телят в 4,1 %, а коров – 3,7 %. Частота выяв-
ления BoHV-4 среди телят и коров составило 
9,3 и 10,2 %, при этом среди разных возраст-
ных групп телят наблюдался почти одинако-
вый уровень – от 8,0 % до 10,2 %. BСoV наибо-
лее часто выявляли в пробах от телят 1–3 мес. 
и 11–30 дней (9,9 и 8,1 %), реже всего – у те-
лят до 10 дней (2,0 %) и коров (3,4 %). Вирус 
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парагриппа-3 КРС обнаруживали чаще в про-
бах от телят 1–3 мес. (6,3 %) и 4–6 мес. (6,4 %), 
реже – от телят до 10 дней (2,0 %), а в среднем 
у телят в 4,7 % проб. 4,8 % проб от коров со-
держали BPIV-3. 

Частота выявления вирусов респира-
торного комплекса составила среди телят 
44,1 %, а коров – 43,1 %. 

Pasteurella multocida была выявлена у 
телят в возрасте до 10 дней в 13,2 % проб, да-
лее частота выявления возрастала и состав-
ляла 23,5–25,0 %, а у коров – 27,5 %. Частота 
выделения Mannheimia haemolytica у телят до 
10 дней составляла 8,0 %, в среднем среди те-
лят – 16,3 %, а у коров – 28,8 %. Histophilus 
somni выделен в среднем из 6,0 % проб от те-
лят с наименьшей частотой в возрасте до 10 
дней (3,2 %) и наибольшей – у телят старше 6 
мес. (9,8 %), а у коров – в 10,8 % проб. 
Trueperella pyogenes получали чаще из проб от 
коров – 8,1 %. Частота выделения данного па-
тогена увеличивалась с возрастом телят – от 
2,8 % (возраст до 10 дней) до 8,0 % у телят 
старше 6 мес. Salmonella spp. – один из наибо-
лее встречающихся патогенов среди телят в 
мелких хозяйствах. Наиболее часто бактерию 
выделяли из проб от телят 11–30 дней 
(27,6 %), затем до 10 дней (24,8 %), 1–3 мес. 
(24,6 %), реже у телят 4–6 мес. (15,9 %) и 
старше 6 мес. (7,1 %). У коров Salmonella spp. 
присутствовала в 5,8 % проб. Escherichia coli 
выделена в среднем из 12,2 % проб от телят: 
до 10 дней – 24,0 %, 11–30 дней – 17,8 %, 1–3 
мес. – 9,7 %. Бактерия Streptococcus 
pneumoniae чаще всего получена от телят до 
10 дней (19,2 %) и в среднем от телят до 6 
мес. из 7,9 % исследованных проб биоматери-
ала.  

Всего бактериальные агенты выделены 
из 91,2 % исследованных проб биоматериала 
от телят и из 77,6 % проб от коров. 

На мелких товарных фермах при респи-
раторных инфекциях в 37,9 % проб биомате-
риала от животных установили присутствие 

ассоциаций вирусов и бактерий в различных 
комбинациях, чаще включающих один вирус 
и бактерии 1–2 видов. Бактерии в моновари-
анте выявлены в 32,7 % проб, а вирусы – в 
4,9 %. Бактериальные ассоциации обнаружи-
вали в 23,4 %, а вирусные – в 1,1 % проб био-
материала. 

В структуре вирусных инфекций в мо-
новарианте наиболее часто выявляли BRSV 
(22,5 %). Вирус парагриппа – 3 обнаруживали 
только одновременно с бактериями.  

В структуре бактериальных инфекций в 
моноварианте чаще присутствовали бактерии 
Salmonella spp. (37,7 %), реже выделяли Esche-
richia coli (18,6 %), Pasteurella multocida 
(15,4 %), Streptococcus pneumoniae (13,5 %), 
Mannheimia haemolytica (12,0 %) и Histophilus 
somni (3,8 %).  Trueperella pyogenes выделяли 
только в ассоциациях с другими вирусами или 
бактериями. 

Сочетания двух вирусов обнаружены в 
1,1 % проб, чаще это были комбинации BСoV с 
другими вирусами. 

Выводы. Спектр возбудителей респира-
торного комплекса крупного рогатого скота в 
мелких молочных хозяйствах характеризует-
ся многообразием и включает широкий 
спектр вирусных и бактериальных агентов, 
которые выступают в роли этиологических 
факторов в форме моно- и микс-инфекций. 
Нами установлено, что на мелких фермах в 
возникновении респираторных болезней ча-
ще участвуют вирусно-бактериальные ассо-
циации (37,9 %) и бактерии в моноварианте 
(32,7 %), реже – вирусы в моноварианте 
(4,9 %) и в разных ассоциациях (1,1 %).  

Для повышения эффективности профи-
лактических и противоэпизоотических меро-
приятий в отношении респираторных заболе-
ваний требуется непрерыв-
ный этиологический мониторинг. Разработку 
плана лечебно-профилактических мероприя-
тий в стаде необходимо осуществлять строго 
на основе данных лабораторной диагностики. 
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ИЗУЧЕНИЕ ИНФЕКЦИОННОЙ АКТИВНОСТИ ВИРУСА ГЕПАТИТА УТЯТ В ЗАВИСИМОСТИ  

ОТ ЛОКАЛИЗАЦИИ В УТИНОМ ЭМБРИОНЕ 
 

Куникова Екатерина Дмитриевна 
Волков Михаил Сергеевич, д-р вет. наук 
ФГБУ «Федеральный центр охраны здоровья животных»,  
г. Владимир, Российская Федерация 

 
Основное внимание уделено изучению инфекционной активности вируса гепатита утят 

типа 1 штамм «ВГНКИ-К» в различных отбираемых материалах утиного эмбриона для даль-
нейшего использования при производстве вакцины. Наибольшая инфекционная активность 
вируса наблюдалась в смеси тушек, хориоаллантоисных оболочек и экстраэмбриональной 
жидкости утиных эмбрионов. В экстраэмбриональной жидкости зараженных эмбрионов ин-
фекционная активность была ниже. Но, тем не менее, инфекционная активность оставалась 
достаточно высокой во всех отбираемых материалах (от 6,25 до 7,83 lg ЭЛД50/0,3см3). В связи с 
полученными результатами был сделан вывод, что для производства вакцины против гепати-
та утят наиболее оптимальным и экономически целесообразным будет использование экстра-
эмбриональной жидкости, тушек и хориоаллантоисных оболочек утиных эмбрионов. 

Ключевые слова: вирус гепатита утят; утиные эмбрионы; экстраэмбриональная жид-
кость; хориоаллантоисная оболочка; инфекционная активность 
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