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Изучена генетическая структура быков-производителей джерсейской породы (n=100), 
входящих в топ лучших быков согласно данным сайта wwsires.co.uk, по микросателлитным ло-
кусам: BM1818, BM1824, BM2113, ETH10, ETH225, ETH3, INRA023, SPS115, TGLA126, TGLA122, 
TGLA227, TGLA53. Для оцененных быков-производителей джерсейской породы получены но-
вые данные о частотах встречаемости аллелей и генотипов микросателлитных локусов и воз-
можной связи определенных аллельных вариантов и генотипов с оценкой по качеству потом-
ства. 
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The genetic structure of Jersey bulls (n=100) included in the top bulls according to the website 
wwsires.co.uk, was studied using microsatellite loci: BM1818, BM1824, BM2113, ETH10, ETH225, 
ETH3, INRA023, SPS115, TGLA126, TGLA122, TGLA227, TGLA53. For evaluated Jersey bulls, new data 
on the frequencies of alleles and genotypes at microsatellite loci and the possible association of certain 
allelic variants and genotypes with offspring quality assessment have been obtained. 
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Микросателлиты (STR-маркеры) – ко-
роткие тандемные последовательности 
участков ДНК, распространенные по всему 
геному с длиной повторяющегося мотива в 
пределах от 2 до 9 пар нуклеотидов). Общая 
длина повторов составляет около 300–400 
нуклеотидов.  

STR-маркеры расположены в разных 
хромосомах и участках хромосом, характери-
зуются высокой степенью полиморфизма, 
позволяют идентифицировать животных, 
подтверждать их происхождение, чистопо-
родность и оценивать уровень генетического 

разнообразия стада, в литературе встречают-
ся данные о взаимосвязи уровня гомозигот-
ности по микросателлитным локусам с оцен-
кой племенной ценности и показателями 
наследуемости [1–8].  

Наша рабочая гипотеза заключается в 
том, что некоторые STR-аллели могут марки-
ровать группы сцепления определенных ге-
нов и быть связаны с выраженностью тех или 
иных хозяйственно-полезных признаков.  

Проверка этой гипотезы имеет практи-
ческий смысл. Дело в том, что отечественные 
лаборатории молекулярно-генетической экс-
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пертизы располагают массивами STR-
генотипов коров и телок, которые использу-
ют лишь для подтверждения происхождения 
животных. Для зарубежных быков-
производителей можно в свободном доступе 
получить как STR-генотипы, так и достовер-
ные данные по оценке этих быков по качеству 
потомства.  

Цель проведенных исследований – изу-
чить структуру группы быков-
производителей джерсейской породы по 
микросателлитным локусам: BM1818, BM1824, 
BM2113, ETH10, ETH225, ETH3, INRA023, SPS115, 
TGLA126, TGLA122, TGLA227, TGLA53 и попы-
таться связать результаты зарубежной оцен-
ки быков по целому ряду хозяйственно-
полезных признаков с их STR-генотипами для 
использования полученных данных в селек-
ции отечественного скота. 

Методика исследований. Объектом 
изучения послужили STR-генотипы быков-
производителей джерсейской породы, входя-
щих в ТОР 100 лучших быков по рейтингу 
сайта https://wwsires.com/ (n = 100) и данные 
их оценки по качеству потомства по следую-
щим показателям: 

PTAM – (прогнозируемая передающая 
способность по молочной продуктивности) -
это прогноз среднего показателя молочной 
продуктивности будущих коров из потомства 
быка- производителя относительно генетиче-
ского базиса породы или сверстниц в едини-
цах молока за каждый период лактации. 

PTAP% – прогнозируемая передающая 
способность по белку в процентах, то есть 
оценка прогнозируемого количества белка, 
которое дочь быка произведет в течение 
жизни. 

PTAP – это прогнозируемая передающая 
способность по белку. Это прогноз среднего 
показателя содержания белка у бедующих ко-
ров из потомства быка-производителя  

PTAF – (прогнозируемая передающая 
способность по жиру) – это прогноз среднего 
показателя содержания жира у будущих ко-
ров из потомства быка-производителя сверх 
или ниже уровня генетической базы породы в 
единицах жира за каждый период лактации.  

PTAF% – (прогнозируемая передающая 
способность по жиру в процентах) – это пока-
затель – оценка прогнозируемого количества 
жира, которое дочь быка произведет в тече-
ние жизни. 

PTAT – (прогнозируемая передающая 

способность по типу) – это способность жи-
вотного передать генетику по типу или под-
тверждение улучшения качеств в потомстве. 

PL – (период продуктивной жизни или 
«продуктивное долголетие») – этот индекс 
измеряет количество дополнительных меся-
цев жизни дочерей конкретного быка относи-
тельно генетического базиса (среднего зна-
чения по популяции). 

SCS – (индекс содержания соматических 
клеток) – показывает количество соматиче-
ских клеток в молоке дочери конкретного 
быка. 

JUI – индекс вымени джерсейского ско-
та, комплексный показатель качества вымени 
дочерей быка. 

DPR – (коэффициент стельности доче-
рей) – оценивает способность коровы начать 
цикл, показать наличие эструса, зачать и с 
охранить стельность, связан с ППС продук-
тивной жизни. 

Нами сформирован массив данных, 
включающий 100 быков-производителей из 
TOP 100 оцененных быков wwsires.co.uk, STR 
генотипы этих быков и значения для каждого 
из этих быков по показателям оценки (PTAM, 
PTAP%, PTAP, PTAF, PTAF%, PTAT, PL, SCS, JUI, 
DPR) 

Следующим шагом было выделение 
групп быков – носителей определенных алле-
лей. Если количество носителей было менее 
30 в группе, такие группы в расчетах не 
участвовали. 

Информация о STR-профилях быков-
производителей (n=100) предоставлена гене-
тическими компаниями США и подтверждена 
генотипированием. ПЦР проводили с исполь-
зованием набора CorDIS Cattle (ООО «Гордиз», 
Россия). Продукты амплификации анализи-
ровали с применением генетического анали-
затора Applied Biosystems 3500 Series Genetic 
Analyzer. Учитывались следующие STR-
маркеры: BM1818, BM1824, BM2113, ETH10, 
ETH225, ETH3, INRA023, SPS115, TGLA126, 
TGLA122, TGLA227, TGLA53.  

Однофакторный дисперсионный анализ 
и определение достоверности различий с ис-
пользованием критерия Стьюдента проведе-
ны при помощи программы Microsoft Excel. 

Результаты исследований и их           
обсуждение. Изучена частота встречаемости 
аллельных вариантов микросателлитных ло-
кусов (BM1818, BM1824, BM2113, ETH10, 
ETH225, ETH3, INRA023, SPS115, TGLA126, 
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TGLA122, TGLA227, TGLA53) в выборке быков-
производителей джерсейской породы. 

Установлено, что с самой высокой ча-
стотой (0,95) в исследуемой группе выявлены 
аллели 117 локуса ETH3, 135 локуса BM2113 
(с частотой 0,83) и 180 локуса BM1824 (с ча-
стотой 0,77). 

Установлено, что присутствие в геноти-
пе быков-производителей аллеля TGLA53*160 
позволяет прогнозировать у их дочерей более 
высокое содержание белка (на 9 кг) в молоке, 
по сравнению с группой быков-носителей ал-
леля ETH225 *148 (достоверное по результа-
там дисперсионного анализа и по критерию 
Стьюдента). 

Прибавка количества жира в молоке 
может быть ассоциирована с носительством 
генотипа Sps115 248*248 и аллелей ETH225 
*150, TGLA122*151, INRA023*206 и TGLA53 
*160. 

Оценка по типу телосложения досто-
верно лучше у дочерей быков-носителей ге-
нотипа TGLA227 93*93 по сравнению с носи-
телями генотипа TGLA126 117*117 на 0,5 бал-
ла. 

Индекс продуктивного долголетия луч-
ше у быков – носителей генотипа 
ETH225 148*148, по сравнению с генотипом 
Sps115 248*248 на 2,2 единицы, а у быков-
производителей носителей генотипа Sps115 
248*248 индекс содержания соматических 
клеток выше, чем у носителей генотипа 
TGLA122 143*143 на 0,11 единиц.  

Коэффициент стельности дочерей до-
стоверно лучше у дочерей быков-носителей 
аллелей ETH225 *148 и генотипа ETH10 
215*215 по сравнению с быками носителями 
аллелей Bm2113 *133, Sps115 *252 и генотипа 
ETH225 144*144. 

Достоверность отличий между группа-
ми определена с использованием дисперси-
онного анализа и критерия Стьюдента. 

Выводы. Таким образом, для оценен-
ных быков-производителей джерсейской по-
роды получены новые данные о частотах 
встречаемости аллелей и генотипов микроса-
теллитных локусов и возможной связи опре-
деленных аллельных вариантов и генотипов с 
оценкой по качеству потомства. 
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