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В исследовании установлены качественный и количественный состав микробиоты тон-
кого кишечника (в илеальной его части) свиней трехпородного скрещивания (25 % ландрас, 25 
% йоркшир и 50 % дюрок), играющей ключевую роль в поддержании здоровья и физиологии 
животных. Нами установлено, что нормофлора была представлена в убывающем порядке би-
фидобактериями> бациллами> лактобактериями> лактококками> стрептококками и пр. Бифи-
добактерии являются облигатной нормофлорой в кишечнике свиней и занимают лидирующую 
позицию, а из условно-патогенной микрофлоры в содержимом кишечника преобладает ки-
шечная палочка. 
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The study determined the qualitative and quantitative composition of the small intestine micro-

biota (in the ileal part) of three-way crossed pigs (25% Landrace, 25% Yorkshire, and 50% Duroc), 
which plays a key role in maintaining the health and physiology of animals. We have found that the 
normal flora was represented in descending order by bifidobacteria> bacilli> lactobacilli> lactococci> 
streptococci, etc. Bifidobacteria are the obligate normal flora in the intestines of pigs and occupy a 
leading position, while E. coli predominates among the opportunistic pathogens in the intestinal con-
tents. 
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Породный состав при трехпородном 
скрещивании влияет на высокий выход и ка-
чество свинины [4–7]. В последние годы 
наблюдается интенсивный процесс использо-
вания новых гибридов свиней отечественной 
селекции мясного направления продуктивно-
сти в условиях промышленной технологии 
производства свинины с целью сокращения 
сроков получения конкурентоспособной сви-
нины и экономии кормовых средств. При ис-
пользовании Н. А. Коваленко (2012) гибрид-
ных свиней снижался возраст достижения 
убойных кондиций на 3–10 %, затраты корма 
– на 2–5,7 %, повышался среднесуточный 
прирост на 4,9–19,4 % [5].  

Разнообразие и функциональная актив-
ность микрофлоры кишечника свиней тесно 
связаны с типом рациона, состоянием здоро-
вья и даже генетической предрасположенно-
стью животных.  

Физиологическое и клиническое состо-
яние животных в большей степени зависит от 
иммунного статуса, за который в основном 
отвечает пристеночный эпителий илеума или 
тонкого кишечника свиней, так как в нем 
находится нормальная полезная микрофлора. 
Например, бифидобактерии – представители 
нормальной микрофлоры тонкого кишечника 
(илеомикробиома), и их присутствие может 
стимулировать иммунный ответ, взаимодей-
ствуя с иммунными клетками лимфоидной 
ткани кишечника и регулируя выработку про- 
и противовоспалительных цитокинов. Им-
мунный ответ является первичным механиз-
мом защиты при нарушениях микробиоцено-
за. [1].  

Изучение состава кишечной микрофло-
ры новых гибридов свиней актуально в связи 
с тем, что в окружaющeй cрeдe есть ряд фак-
торов, которыe дестабилизируют ecтecтвeн-
ныe зaщитныe cвойcтвa приcтeночной нор-
мофлоры тонкого кишечника, отвечающей за 
иммунный статус животных и их здоровье, 
сохранность, мясную продуктивность и каче-
ство свинины [8, 9].  

При выращивании свиней на мясо при-
меняется большое количество различных 
средств с тенденцией отказа от антибиотиков 
[2, 3, 10]. 

Методика исследований. Цель насто-
ящих исследований – изучение качественного 
и количественного состава микрофлоры ки-
шечника, отвечающей за иммунитет и про-
дуктивность трехпородных гибридов свиней.  

Исследования проведены в лаборатории 
микробиологии отдела токсикологии и каче-
ства кормов КНЦ ЗВ и на базе крестьянско-
фермерского хозяйства «Папов Сафарбий Бах-
чериевич», расположенного в посёлке Коше-
хабль Республики Адыгея. 

Объектом для проведения микробиоло-
гических исследований содержимого кишеч-
ника свиней трехпородного скрещивания по-
служили трехпородные гибриды поросят (25 
% ландрас, 25 % йоркшир и 50 % дюрок; меж-
породного скрещивания свиноматок Y x L ма-
теринской линии Genesus F1 с терминальным 
хряком Дюрок 337 PIC), откормленные на ра-
ционе, в соответствии с ГОСТ 34109–2017, по 
интенсивной технологии до убойных конди-
ций в 175 дней.  

Предмет исследования: качественный и 
количественный состав бактерий илеомикро-
биома тонкого отдела кишечника, отвечаю-
шего за иммунитет свиней. 

Бактериологические исследования со-
держимого тонкого кишечника свиней прово-
дили непосредственно во время убоя свиней в 
соответствии с методическими рекомендаци-
ями («Выделение и идентификация бактерий 
желудочно-кишечного тракта животных», № 
13-5-02/1043 от 11 мая 2004 г., утв. Руководи-
телем Департамента ветеринарии Минсельхо-
за РФ, Е.А. Непоклоновым). 

Пробы содержимого кишечника разво-
дили физиологическим раствором (1:10) и 
готовили ряд десятикратных разведений. Из 
каждого разведения делали высев на диффе-
ренциально диагностические среды: Эндо, 
стафилококкагар, лактобактагар, бифидум- 
среду, и инкубировали в течение 24–72 ч при 
температуре 370С. Из разведения 1:10 также 
делали посев на магниевую среду для выде-
ления сальмонелл и инкубировали при 370С 
18 ч с последующим пересевом на висмут- 
сульфитный агар.  

Проводили количественный учет вы-
росших колоний. Родовую и видовую иденти-
фикацию проводили на среде Олькеницкого и 
с помощью СИБ (системы индикаторные бу-
мажные) для идентификации микроорганиз-
мов семейства Enterobacteriaceae. 

Результаты исследований и их          
обсуждение. В возрасте 175 дней мы иссле-
довали илеомикробиом тонкого кишечника 
(ileum) свиней в сравнительном аспекте. Ис-
следовали нормофлору, условно-патогенную 
и патогенную микрофлору. 
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Нами установлено, что нормофлора бы-
ла представлена в убывающем порядке бифи-
добактериями> бациллами> лактобактерия-
ми> лактококками> стрептококками и пр. 
(таблица). 

Условно-патогенная микрофлора была 
представлена в убывающем порядке кишеч-
ной палочкой> энтерококками> дрожжевыми 
грибами> плесневыми грибами> протеями и 
пр. 

Патогенная микрофлора была пред-
ставлена в убывающем порядке клостридия-
ми> стафилококками> сальмонеллами> энте-
ропатогенной кишечной палочкой и пр. 

Кроме этих родов бактерий нами не бы-
ли подсчитаны количественные показатели 
нормофлоры Firmicutes и Bacteroides; услов-
но-патогенной микрофлоры: Corynebacterium; 
патогенной микрофлоры: Campylobacter, 
Pseudomonas, Fusobakteria, Mycoplasma, и пр. 

 

Таблица − Качественный и количественный состав кишечного микробиоценоза, n=5 

№ 
Наименование Количество микроорганизмов, 

lg КОЕ/г Нормофлора 

1 Бифидобактерии (Bifidobacterium spp.) 8,78±1,23 

2 Лактобактерии (Lactobacillus spp.) 5,41±0,82 

3 Лактококки (Lactococcus spp.) 1,78±0,67 

4 Стрептококки молочные (Streptococcus spp) 1,14±0,56 

5 Бациллы (Bacillus) 5,56±0,20 

Условно-патогенная микрофлора 

1 Кишечная палочка (Escherichia coli) 8,25±0,54 

2 Энтерококки (Enterococcus spp.) 5,10±0,28 

3 Протеи (Proteus spp) 0,38±0,17 

4 Дрожжевые грибы (Candida spp.) 3,60±0,25 

5 Плесневые грибы (Fungi spp.) 1,78±0,16 

Патогенная микрофлора 

1 Клостридии (Toxigenic clostridium spp.) 6,38±0,27 

2 Стафилококки (Staphylococcus spp.) 5,14±0,14 

3 Сальмонелла (Salmonella sp.) 5,07±0,11 

4 
Энтеропатогенная кишечная палочка 
(Enteropathogenic escherichia coli (EPEC) 

0,12±0,06 

 
Выводы. Проведенные исследования 

показали, что по мере роста и развития здо-
ровых поросят формируется микробиом, ко-
торый находится во взаимном симбиозе с хо-
зяином и последний становится устойчивым 
к внешним воздействиям окружающей среды.  

Нами установлено, что нормофлора бы-
ла представлена в убывающем порядке бифи-
добактериями> бациллами> лактобактерия-
ми> лактококками> стрептококками и пр. 

Бифидобактерии являются облигатной 
нормофлорой в кишечнике свиней и занима-
ют лидирующую позицию, а из условно-
патогенной микрофлоры в содержимом ки-
шечника преобладает кишечная палочка. 
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Нарушение режимов хранения продуктов убоя животных приводит к порче: образование 

цветных пятен в результате развития пигментообразующих микроорганизмов, поражение 
плесенями, растущими по поверхности, наличие затхлого или специфического неприятного 
запаха; в процессе гниения мяса образуются токсичные летучие органические вещества: жир-
ные кислоты, фенол, крезол, индол, скатол, альдегиды, спирты, сероводород, аммиак, амины, 
углекислый газ и т.д., в зависимости от степени поражения продукты убоя направляют на про-
мышленную переработку после зачистки поверхности, а при необратимых процессах туши 
направляют на техническую утилизацию. 

Ключевые слова: продукты убоя животных; летучие органические вещества; утилиза-
ция; промышленная переработка; режим хранения 
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Failure to properly store slaughtered animal products results in spoilage: the formation of col-


